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HlNTERGRUND Genetische Polymorphismen verandern die Proteine, fur die die Gene kodieren. Das Protein kann
Rote Blutkorperchen, Erythrozyten (“Erys”) gehoren zu den am hochsten spezialisierten menschlichen komplett fehlen, verklrzt sein, oder einzelne Aminosauren ausgetauscht, was wiederum zu
Zellen und sind essenziell far den Gastransport im Blut (Abb.1). Unterschiede in der Anderungen in der Struktur oder der Funktion von Blutgruppenantigenen fitlhren kann. Zur Zeit
Zusammensetzung der Oberflachenproteine auf Erys verschiedener Menschen definieren die klinisch existiert keine umfassende Datenbank fur Ery-Oberflachenproteine und deren Varianten. In diesem
relevanten Blutgruppen, z.B. die bekannten ABO und RhD Antigene. Die Genetik der Blut- Projekt kombinieren wir alle bekannten genetischen Varianten von Blutgruppenantigenen mit Daten
gruppenantigene wird seit Dekaden erfoscht, und es gibt Datenbanken mit hunderten verschiedener zur Zusammensetzung, Verteilung und Struktur aller Oberflachenproteine von Erys. So kbnnen wir
Genvarianten (Polymorphismen), die in der Weltbevdlkerung unterschiedlich haufig sind. die gesamte “Proteinlandschaft” auf der Erythrozyten-Oberflache beschreiben (Abb.2)

ZIEL RESULTAT

Abb. 1: Ein Blutgefass mit Erythrozyten?

In diesem Projekt wird eine Informationsbank ftr alle Eine Website mit Suchfunktion zur Analyse aller

auf der Ery-Oberflache vorkommenden Proteine, bekannten Blutgruppenvarianten, z.B. RhD.

erstellt, mit Informationen zur Haufigkeit, 3D Struktur
und Funktion aller Blutgruppenantigene und ihrer
Varianten. Dies erlaubt die Visualisierung und
genaue Analyse der tatsachlichen Ery-Oberflache

eines Menschen mit einer bestimmten Blutgruppe.

METHODEN

Daten aus bestehenden Genomdatenbanken werden
mit Proteinstruktur- und Funkionsdaten
kombiniert24°, um eine neue Ressource zur

Visualisierung der Ery-Oberflache zu schaffen.
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Abb. 4: Modelldesign der geplanten Web-Resource
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Abb. 3: Flussdiagramm des Projekts Abb. 2: Artistische ,Mosaik‘-Impression eines Erys®. Jede Kachel stelle die 3D Struktur eines bekannten Oberflachenproteins dar.
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